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ПЦР-бокс Biobase PCR Cabinet предназначен для проведения молекулярно-

генетических исследований, включая подготовку реакционных смесей, выделение ДНК и 

постановку полимеразной цепной реакции в условиях, исключающих контаминацию. 

Бокс оснащён системой вертикального ламинарного потока воздуха с HEPA-

фильтрацией (эффективность очистки до 99,995% для частиц размером ≥0,3 мкм), что 

обеспечивает создание стерильной рабочей зоны. Встроенная ультрафиолетовая лампа (длина 

волны 254 нм) используется для дезинфекции рабочей поверхности и инактивации 

нуклеиновых кислот, предотвращая перекрёстную контаминацию ампликонов. 

Дополнительно предусмотрено освещение рабочей камеры с помощью LED-лампы для 

комфортной и безопасной работы оператора. 

Конструкция ПЦР-бокса включает защитный фронтальный экран, выполненный из 

прозрачного материала, обеспечивающий визуальный контроль процесса и защиту от внешних 

загрязнений. Рабочая поверхность изготовлена из химически стойких материалов, устойчивых 

к воздействию дезинфицирующих средств и ультрафиолетового излучения. 

Система управления позволяет контролировать работу вентиляции, УФ-облучения и 

освещения, а также обеспечивает безопасный режим эксплуатации за счёт блокировки 

одновременного включения УФ-лампы и фронтального открытия. 

Использование ПЦР-бокса значительно повышает точность и воспроизводимость 

результатов молекулярно-биологических исследований, снижая риск контаминации проб на 

этапах выделения ДНК, подготовки ПЦР и работы с низкоконцентрированными образцами. 
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Система ПЦР в реальном времени QuantGene 9600 предназначена для 

количественного и качественного анализа нуклеиновых кислот с возможностью регистрации 

амплификации ДНК в режиме реального времени. Принцип работы прибора основан на 

детекции флуоресцентного сигнала, возникающего при накоплении продуктов ПЦР, что 

позволяет отслеживать кинетику реакции на каждом цикле амплификации. 

Прибор оснащён высокоточным термоциклером с равномерным распределением 

температуры по блоку, что обеспечивает стабильность условий реакции и высокую 

воспроизводимость результатов. Оптическая система включает многоканальный детектор, 

позволяющий использовать различные флуоресцентные красители и зонды (SYBR Green, 

TaqMan), а также проводить мультиплексный анализ 

Программное обеспечение системы обеспечивает автоматическое построение 

амплификационных кривых, расчет пороговых циклов (Ct), анализ эффективности ПЦР и 

количественную оценку содержания ДНК. Возможна работа с низкими концентрациями 

генетического материала, что особенно важно при анализе экологических образцов. 

Система применяется для выявления и количественной оценки генетических маркеров, 

анализа экспрессии генов, диагностики микроорганизмов, а также для оценки генотоксичности 

и мониторинга состояния окружающей среды. 
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Портативный секвенатор CycloneSEQ G100-ER предназначен для определения 

нуклеотидной последовательности ДНК методом нанопорового секвенирования. Принцип 

работы основан на прохождении молекул ДНК через биологические нанопоры с регистрацией 

изменений ионного тока, что позволяет в реальном времени идентифицировать 

последовательность нуклеотидов. 

Прибор характеризуется компактными размерами, низким энергопотреблением 

(питание от источника постоянного тока 12 В) и возможностью использования в полевых 

условиях. Обеспечивает получение длинных чтений (long reads), что существенно повышает 

эффективность сборки геномов, анализа структурных вариаций и идентификации видов. 



Секвенатор поддерживает потоковую обработку данных, позволяя получать результаты 

в режиме реального времени. Программное обеспечение включает модули для первичной 

обработки данных: basecalling, фильтрации последовательностей по качеству, удаления 

адаптеров и базовой аннотации. 

Прибор широко используется в молекулярной экологии, генетике, микробиологии и 

биоинформатике для задач метабаркодинга, анализа биоразнообразия, исследования 

микробиомов, выявления мутаций и мониторинга генетических изменений под воздействием 

факторов окружающей среды. 
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Горизонтальная электрофоретическая камера DL-Sub series electrophoresis 

chamber предназначена для разделения нуклеиновых кислот (ДНК и РНК), а также белков по 

размеру и заряду в агарозном или полиакриламидном геле под действием электрического поля. 

Камера выполнена из прозрачного ударопрочного полимера, обеспечивающего 

визуальный контроль процесса электрофореза. Конструкция включает буферную ванну, 

съёмный гель-трей, гребёнки для формирования лунок различной ёмкости, а также крышку с 

интегрированными электродами (анод и катод), подключаемыми к источнику питания. 

Система поддерживает горизонтальный тип электрофореза, что оптимально для работы 

с агарозными гелями при анализе фрагментов ДНК различной длины. Равномерное 

распределение электрического поля обеспечивает высокое разрешение разделения молекул и 

воспроизводимость результатов. 

В комплекте используется внешний источник питания с цифровым управлением, 

позволяющий точно регулировать напряжение, силу тока и время проведения электрофореза. 

Поддерживаются различные режимы работы (постоянное напряжение, постоянный ток), что 

обеспечивает гибкость настройки в зависимости от задач исследования. 

Прибор применяется для: анализа продуктов ПЦР; оценки качества и целостности ДНК; 

контроля выделения нуклеиновых кислот; разделения фрагментов ДНК перед 

секвенированием; учебных и научно-исследовательских задач в области молекулярной 

биологии и экологии. 
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Гибридизационный термостат JXZJY-A Hybridization Instrument предназначен для 

проведения реакций гибридизации нуклеиновых кислот при строго контролируемых 

температурных условиях. Прибор используется в молекулярно-биологических исследованиях 

для анализа ДНК и РНК, включая процедуры гибридизации, инкубации и денатурации 

образцов. 

Устройство оснащено нагревательным блоком с равномерным распределением 

температуры, обеспечивающим стабильные условия для протекания реакций гибридизации. 

Конструкция предусматривает размещение пробирок или планшетов, что позволяет работать 

с несколькими образцами одновременно. Крышка прибора обеспечивает плотное закрытие 

рабочей камеры, минимизируя теплопотери и предотвращая контаминацию. 

Система управления позволяет задавать и контролировать температурные режимы и 

время инкубации, что обеспечивает высокую воспроизводимость результатов. Прибор 

поддерживает проведение как стандартных протоколов гибридизации, так и 

специализированных методик, включая подготовку образцов к секвенированию и анализ 

специфических последовательностей нуклеиновых кислот. 

Гибридизационный термостат применяется для: гибридизации ДНК и РНК; проведения 

молекулярных тестов на основе комплементарного связывания нуклеиновых кислот; 

подготовки образцов к секвенированию; анализа генетических маркеров; исследований 

биоразнообразия и молекулярной экологии.  
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DW-K5500 –Нано-спектрофотометр для измерения концентрации ДНК, РНК, белков. 

 


